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2° Ciclo de Capacitacao em Bioinformatica — UNESP Araraquara

Prof. Dr. Edson Zangiacomi Martinez

Faculdade de Medicina de Ribeirao Preto
Universidade de Sao Paulo (USP)

Bolsista de Produtividade em Pesquisa do CNPq - Nivel 1D

Interesses em Pesquisal/ Expertise
Bioestatistica, métodos Bayesianos, modelos de regressao, meta-
analise, analise de sobrevivéncia, epidemioloaia.

Palestra de Abertura: A Falacia do valorde "p "
Palestra aberta aos todos os interessados (Docentes, Pés-graduandos e Graduandos)
Dia 5/08/2019 8:00 h — Sala 646 - Faculdade de Odontologia de Araraquara-UNESP

Disciplinas Oferecidas: Pré-Inscricao até 26/7/2019: (https://forms.gle/FUA]K20AkxC99kcb9 ).
Podem ser inscrever: Pés-Graduandos de qualquer Programa Pds-Graduagao (UNESP ou nao),
Po6s-Doutorandos e Docentes. Resultado e Confirmacao Inscricées: De 29/7/19 a 01/08/19

Disciplina de Pés-Graduagao (Odontologia) (2 créditos regulares) — 20 vagas
Revisao Sistematica e Metanalise com enfoque em Meta-Regressao
De 05 a07/08/2019 - Aulas Tedrico-Praticas, Disciplina condensada, 8:30-12:00h e 14:30 — 18:00h

Coordenador(es): Prof. Dr. Edson Z. Martinez e Profa. Dra. Raquel M. Scarel-Caminaga

Necessario levar laptop proprio para utilizar nas aulas praticas.

Recomenda-se ter cursado previamente:
Principios de Revisao Sistematica e Metanalise aplicadas a Saude (2018)

Disciplina de Pés-Graduagao (Odontologia) (2 créditos regulares) — 20 vagas
Identificagao e anotagao de variagées genéticas utilizando dados de Exoma

Dias 08 e 09/08/2019 - Aulas Tedrico-Praticas, Disciplina condensada, 9:00-12:00h e 13:00 — 18:00h

Coordenador(es): Profa. Dra. Raquel Scarel-Caminaga, Prof. Osvaldo Reis Jr. (LACTAD-UNICAMP)
e Prof. Dr. Vagner Katsumi Okura (LACTAD-UNICAMP).

Necessario levar laptop proprio para utilizar nas aulas praticas

Recomenda-se ter cursado previamente:

Nivelamento em Biologia Molecular ou Técnicas de Biologia Molecular e Celular




Maiores Informacodes

Todos os inscritos receberao certificado de participagao. Além disso, os pos-graduandos
matriculados que forem aprovados receberado os créditos correspondentes.

Disciplina 1: Revisao Sistematica e Metandlise com enfoque em Meta-regressao

Créditos: 02 (30 h/aula) Tedrico-Praticas

Docentes:
Responsaveis: Profa. Dra. Raquel Mantuaneli Scarel Caminaga (FOAr- UNESP)
Prof. Dr. Edson Zangiacomi Martinez (FMRP-USP)

Objetivo Especifico

Capacitar os alunos nas diferentes analises e protocolos que envolvem a reviséo
sistematica com metanalise associadas a saude. O conjunto de dados e protocolos serao
construidos de forma personalizada especificamente para cada objetivo de revisdo sistematica
com ou sem metanalise apresentados pelos alunos previamente no pedido de matricula. A
proposta didatica do curso integrando conhecimentos tedéricos e aplicagdes praticas especificas
para cada aluno serdo utilizados de forma a induzir um caminho logico e critico da definicdo de
uma pergunta clara para desenvolvimento de uma revisdo sistematica, da selegdo e analise da
literatura existente, da extracao de informagdes e dados numéricos dos estudos e das diversas
analises estatisticas que envolvem a metanalise, incluindo analises de viés e meta-regressao.

Sistema de avaliagao

Os alunos serao avaliados em funcao da participagcédo nas aulas teéricas e do desenvolvimento da
revisao sistematica e metanalise relacionados a cada topico teodrico nas aulas praticas. Aprovagao
por conceito minimo “C”. Presenca minima em 75% das aulas.

Conteudo programatico

AULA DATA HORARIO ASSUNTO / ATIVIDADE

01 Segunda | 8h30 as 12h | - Apresentagao do curso

- Apresentacgéo das diretrizes PRISMA e MOOSE

05/08 - Atividade pratica: Analise do checklist PRISMA e definicao da
pergunta principal seguindo os principios “PICO” ou “PECO”

02 Segunda | 14h30 as - Apresentacao das estratégias de pesquisa em revisdo sistematica




18h - Apresentagao dos softwares EndNote a Mendeley
05/08 - Atividade pratica: Pesquisas eletrénicas nos diversos bancos de
dados utilizando os softwares EndNote / Mendeley
03 Terca 8h30 as 12h | - Apresentagao das estratégias de selegao dos estudos e avaliagao
06/08 da qualidade dos estudos
- Atividade pratica: Avaliagdo da qualidade dos estudos
04 Terca 14h30 as - Metanalise: heterogeneidade, Forest plots e outros graficos
06/08 18h - Apresentagéo do software R e do pacote Metafor
- Atividade pratica: Construcao do Forest Plot e outros gréaficos
utilizando o software R
05 Quarta 8h30 as 12h | - Meta-regressao
07/08 - Atividade pratica: Meta-regresséo utilizando os softwares R e Open
Meta-Analyst
06 Quarta 14h30 as - Andlise de sensibilidade e viés de publicagcéo
07/08 18h - Atividade pratica: Analise de sensibilidade utilizando o software R

Disciplina 2: Identificagdao e anotacao de variagoes genéticas utilizando dados de Exoma

Créditos: 02 (30 h/aula) Tedrico-Praticas

Docentes

Responsaveis: Profa. Dra. Raquel Mantuaneli Scarel Caminaga (FOAr-UNESP)

Objetivos Especificos

Prof. Osvaldo Reis Junior e Prof. Dr. Vagner Katsumi Okura (LACTAD, UNICAMP)

O presente curso tem como objetivos especificos ensinar:

O que sao variagdes genéticas e suas implicagdes nos fenoétipos;
Como identificar estas variagdes;

Como anotar a variagdes utilizando bancos de dados publicos;
Como interpretar os resultados de uma analise de exoma;




¢ Quais sao as limitagdes deste tipo analise.
Conteudo Programatico

Modulo tedrico

Nivelamento conceitual: Neste item serdo apresentados conceitos basicos de Linux e utilizacdo do
console de sistema. Também serdo apresentados conceitos basicos de genética e biologia molecular,
tecnologias de sequenciamento e formatos de arquivos de sequenciamento.

Ferramentas para a analise de exomas e banco de dados bioldgicos: Neste item abordaremos
quais sao as ferramentas utilizadas para analises de exoma, quais bancos de dados biolégicos podem ser
utilizados para anotacao de variagbes genéticas e os formatos de arquivos utilizados para armazenar as
variagdes identificadas.

Médulo pratico

Conectando em servidores remotos através de SSH e desmistificando o terminal do Linux: Aqui
abordaremos como se conectar no servidor onde iremos analisar os dados e também quais o principais
comandos do terminal do Linux.

Alinhamento de sequéncias: A primeira etapa para identificar variagbes bioldégicas € mapear as
sequéncias do exoma no genoma de referéncia.

Identificacdo de variagbes biologicas: Neste item vamos utilizar os resultados do alinhamento e
executar os softwares necessario para identificar variagdes biologicas.

Anotacao das variantes: Aqui vamos classificar as variagdes encontradas e aprender a interpretar
esses resultados.

Sistema de avaliagao

Os alunos serdo avaliados em fungdo da participagdo nas aulas tedricas e da resolugdo dos
exercicios especificos relacionados a cada tépico tedrico nas aulas praticas. Aprovacao por conceito
minimo “C”. Presenga minima em 75% das aulas.



